02/2020-07/2020

Tematica di ricerca

01/2017-09/2020

Tematica di ricerca

10/2016-09/2017

Principali attivita

10/2015-09/2016

Tematica di ricerca

05/2013-09/2013

Principali mansioni

10/2017-09/2020
(Discussione: 01/2021)

Titolo della tesi

Curriculum vitae et studiorum Camilla Cececarani

ATTIVITA DI RICERCA

Graduate research assistant
Memorial Sloan Kettering Cancer Center - Zuckermann Research Center, New
York, NY (USA). Laboratorio del Dr. Joao B. Xavier

”Computational analysis of longitudinal microbiome data from patients”

Semestre di approfondimento e miglioramento delle capacita bioinformatiche
integrato nel percorso di dottorato.

Dottoranda UniMi Universita degli Studi di Milano - Dipartimento di Scienze
della Salute. Laboratorio della Prof ssa Elisa Borghi

Associata CNR Consiglio Nazionale delle Ricerche - Istituto di Tecnologie
Biomediche, Segrate (MI) (Italia). Laboratorio del Dr. Gianluca De Bellis,
protocollo n. 0001891 del 17/10/2017 per collaborare alla ricerca oggetto del
dottorato

“Gut-Brain axis”. Attivita di analisi bioinformatica di dati di microbiota
intestinale in relazione a malattie rare (PKU, GSD, Rett) ed epilessia, integrati con
dati nutrizionali e metabolici.

Analisi bioinformatica (borsista CNR)
Consiglio Nazionale delle Ricerche - Istituto di Tecnologie Biomediche, Segrate
(M]) (Italia). Laboratorio del Dr. Gianluca De Bellis.

Studio del microbiota in correlazione di malattia di Parkinson e in animali
(bovini).

Tirocinio di bicinformatica

Consiglio Nazionale delle Ricerche - Istituto di Tecnologie Biomediche, Segrate
(M1) (Italia). Laboratorio del Dr. Gianluca De Bellis.

“Analisi del microbiota intestinale umano in correlazione al morbo di Parkinson”

Tirocinio di biochimica ed immunologia
University of Maryland - Institute of Human Virology, Baltimora, MD (USA).
Laboratorio del Dr. David C. Pauza e di Dr. Maria S. Salvato.

Espressione di un plasmide (HIVgag) trasfettato in E.Coli come proteina di
fusione con la regione Fc delle IgG come target per il recettore neonatale (FCRN).
Apprendimento di varie tecniche molecolari, tra le quali taglio enzimatico e
controllo su gel di agarosio delle preparazioni plasmidiche.

TITOLI DI STUDIO E FORMAZIONE

Dottorato in Medicina Molecolare e Traslazionale, ciclo XXXIII
Universita degli Studi di Milano - Dipartimento di Scienze della Salute, Milano
(Italia). Vincitrice di borsa ministeriale nel concorso.

“Epilepsy and microbiota: time- and drug- related shifts in the bacterial
community”




10/2014-10/2016

Titolo della tesi

09/2011-03/2014

Titolo della tesi

10/2009-04/2011

Principali materie

09/2004-09/2009

Laurea magistrale in Biotecnologie molecolari e Bioinformatica
Universita degli Studi di Milano - Dipartimento di Biotecnologie, Milano (Italia)
“Caratterizzazione del microbiota del tratto gastrointestinale nella malattia di
Parkinson tramite analisi bioinformatica di dati metagenomici”

Laurea triennale in Biotecnologie

Universita degli Studi di Milano-Bicocca - Dipartimento di Biotecnologie, Milano
(Italia)

“Impatto delle cellule T Vy2V2 nella malattia indotta da HIV”

Frequenza al corso di laurea in Scienze dei Materiali

Universita degli Studi di Milano-Bicocca - Dipartimento di Scienze dei Materiali,
Milano (Italia)

Matematica (analisi I e II), chimica-fisica, fisica meccanica, chimica, statistica.

Maturita Classica
Liceo Ginnasio G. Parini, Milano (Italia)

PUBBLICAZIONI E PARTECIPAZIONI SCIENTIFICHE

Articoli su riviste
internazionali

Ceccarani C, Foschi C, Parolin C, D’Antuono A, Gaspari V, et al. (2019)
Diversity of vaginal microbiome and metabolome during genital infections.
Scientific Reports 9:14095 https://doi.org/10.1038/s41598-019-50410-x

Ceccarani C & Bassanini G, Montanari C, Casiraghi MC, et al. (2020)
Proteobacteria Overgrowth and Butyrate-Producing Taxa Depletion in the Gut
Microbiota of Glycogen Storage Disease Type 1 Patients. Metabolites 10, 133;
doi:10.3390/metabo 10040133

Ceccarani C & Marangoni A, Severgnini M, Camboni T, Laghi L, et al. (2019)
Rectal Microbiota Associated With Chlamydia trachomatis and Neisseria
gonorrhoeae Infections in Men Having Sex With Other Men. Front. Cell. Infect.
Microbiol. 9:358. doi: 10.3389/fcimb.2019.00358

Cremonesi P & Ceccarani C, Curone G, Severgnini M, Pollera C, Bronzo V, et
al. (2018) Milk microbiome diversity and bacterial group prevalence in a
comparison between healthy Holstein Friesian and Rendena cows. PLoS ONE 13
(10): e0205054. ttps://doi.org/10.1371/joumal.pone.0205054

Bassanini G & Ceccarani C, Borgo F, Severgnini M, Rovelli V, Morace G,
Verduci E & Borghi E (2019) Phenylketonuria Diet Promotes Shifts in Firmicutes
Populations. Front. Cell. Infect. Microbiol. 9:101. doi: 10.3389/fcimb.2019.00101

Marangoni A & Ceccarani C, Camboni T, Consolandi C, Foschi C, Salvo M, et
al. (2020) Pharyngeal microbiome alterations during Neisseria gonorrhoeae
infection. PLoS ONE 15(1):€0227985.
https://doi.org/10.1371/journal.pone.0227985

Cremonesi P, Morandi S, Ceccarani C, Battelli G, Castiglioni B, et al. (2020)
Raw milk microbiota modifications as affected by different cleaning procedures:
The Trentingrana PDO case. Frontiers in Microbiology. Manuscript ID: 564749
(waiting for doi)

Barichella M & Severgnini M, Cilia R, Cassani E, Bolliri C, Caronni S, Ferri V,
Cancello R, Ceccarani C, et al. (2018) Unraveling Gut Microbiota in Parkinson’s
Disease and Atypical Parkinsonism. Movement Disorders. Dec 21.
doi:10.1002/mds.2758




Abstract in convegni Antiepileptics influence gut microbiota: a possible relationship with drug

Poster in convegni

Seminari e Corsi
06/2020

09/2019

Nota
07/2019

05/2019

resistance? / C. Ceccarani, G. Bassanini, I. Vigando, M. G. Redaelli, M.
Severgnini, A. Vignoli, E. Borghi. (abstract ID 1880, 29th European Congress of
Clinical Microbiology and Infectious Diseases (ECCMID) - Amsterdam, Olanda,
2019)

Dietary treatment promotes gut microbial community changes in subjects affected
by glycogenosis type 1/ G. Bassanini, C. Montanari, C. Ceccarani, E. Ottaviano,
S. Paci, E. Verduci, E. Borghi. ( 47° convegno Congresso Nazionale della Societa
Italiana di Microbiologia - Roma, 2019)

Microbial colonization during early phases of amphibian life / G. Bassanini, F. Di
Renzo, V. Massa, C. Ceccarani, P. Grazioli, R. Bacchetta, E. Ottaviano, E.
Menegola, E. Borghi. (2° convegno MyDev Meeting - Milano, 2019)

Characterization of the microbial community in patients with pharyngeal
gonorrhea infection / C. Foschi, C. Ceccarani, T. Camboni, C. Consolandi, M.
Salvo, V. Gaspari, A. D'Antuono, M. Belletti, M.C. Re, M. Severgnini, A.
Marangoni. (abstract ID 1744, 30th European Congress of Clinical Microbiology
and Infectious Diseases (ECCMID) - Parigi, Francia; 04/2020)

Interplay between genetic disorders and gut microbial community: Rubinstein-
Taybi syndrome as a model. / G. Bassanini, E. Di Fede, E. A. Colombo, C.
Ceccarani, E. Ottaviano, V. Massa, C. Gervasini, E. Borghi. (abstract ID 7021,
30th European Congress of Clinical Microbiology and Infectious Diseases
(ECCMID), Parigi, Francia, 2020)

“Alterazioni del microbiota intestinale indotte dalla dieta nella malattia da
accumulo di glicogeno di tipo I”

Presentato al Congresso DiSS per i Giovani Ricercatori, Dipartimento di Scienze
della Salute - Universita degli Studi di Milano. (2019)

“Antiepileptics influence gut microbiota: a possible relationship with drug-
resistance?”

Presentato al Congresso DiSS per i Giovani Ricercatori, Dipartimento di Scienze
della Salute - Universita degli Studi di Milano. (2018)

“Candidiasis, Chlamydia infection, Bacterial Vaginosis: a bioinformatic approach
for pathological vaginal microbiome characterization”

Presentato al Workshop in Advanced Metagenomics organizzato da ELIXIR-IIB,
Bari. (2017)

“Microbiome Futures Online” (Webinar)
Organizzato da Global Engage Sdn Bhd - Kuala Lumpur, Malesia.

“Microbiome, Metagenome Standards, Analysis Pipelines, Models and
Reproducibility” (Training school)

Organizzato dalla European Project for Cooperation in Science and Technology
(COST CHARME) e Acibadem University a Istanbul, Turchia. Partecipazione
tramite selezione dei candidati e assegnazione di borsa.

“Computational Metabolomics and Metabolic diseases” (Summer school)
Organizzato da J.T. Schwartz International School for Scientific research e
Universita di Catania a Lipari, Italia.

“Introduction to R” (Corso)
Tenuto da GalSeq srl a Bresso, Milano.




05/2018

Presentazione orale

10/2017

06/2017

Competenze digitali

Competenze
bicinformatiche

Lingue
Competenze
comunicative

Competenze
organizzative e
gestionali

Hobby e interessi

“Cortona Procarioti” (Congresso)

Organizzato da SIMGBM (Societa Italiana Microbiologia Generale e
Biotecnologie Microbiche) e AGI (Associazione Genetica Italiana).
“SCFA effects on gut microbiome in Phenylketonuria disorder”

“5th Targeted Microbiome™ (Congresso)

Organizzato da International Society of Microbiota (ISM) a Berlino, Germania.
Presentazione poster.

“Advanced Metagenomics (Workshop e Summer school)”
Organizzato da ELIXIR-HB a Bari, Italia. Presentazione poster.

COMPETENZE

Conoscenza linguaggi di programmazione: bash (media), HTML (media), awk
(base), Python (base).

Conoscenza linguaggi di programmazione scientifica: R (media), Matlab 2019
(media), Matlab 2008 (base).

Ottima conoscenza dei sistemi operativi Windows e dell'ambiente Linux. Ottima
conoscenza del pacchetto Office, di Adobe Photoshop e di GIMP in ambito di
disegno digitale e picture editing.

« Competenza avanzata nell’analisi dati di 16S, dalle sequenze grezze al prodotto
finale, ed interpretazione risultati da un punto di vista microbiologico, anche in
relazione a metaboliti batterici e dieta dell’ospite.

« Conoscenza avanzata del software di analisi dati 16S “QIIME” (versioni 1.8,
1.9, 2.0) e dei pacchetti PICRUSt e SPINGO.

¢ Competenza nell’utilizzo dei software biostatistici RStudio (R 3.6) e Matlab
(versioni 2008 e 2018-2019) per la manipolazione delle tabelle di dati, per le
elaborazioni statistiche e per la generazione di grafici.

* Elaborazione dati tramite: descrittori di diversitd batterica (alpha- e beta-
diversity); analisi della composizione tassonomica attraverso abbondanze relative,
matrici di co-abbondanza, network di correlazioni; analisi statistiche per
correlazioni con eventuali metadati; analisi di sopravvivenza di Cox e curve di
Kaplan-Meier; applicazione di modelli di regressione lineare per la selezione delle
varianti.

ALTRE INFORMAZIONI

Italiano (madrelingua) - Inglese (livello C1, diploma BULATS (07/2017))

Interesse e avanzata abilita nella scrittura, in italiano come in lingua inglese.
Buona competenza comunicativa verso il pubblico.

So lavorare in squadra ma anche indipendentemente ed in autonomia.

Sono abituata a gestire ogni elemento tramite 1’analisi critica della situazione e
delle diverse alternative d’azione possibili. Apprendo rapidamente nuove tecniche
d’azione e porto a termine le mansioni assegnatemi con responsabilita, senso del
dovere e delle scadenze.

Cintura nera di karate 1° dan; frequento stage e corsi per Istruttore di karate.

Autorizzo il trattamento dei dati personali contenuti nel mio curriculum vitae in base art. 13 del D. Lgs. 196/2003.




